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Bio
Bioingeniero (UNER, 2013) y Doctor en Ingeniería (UNL, 2018). Desde 2020 Investigador en el Insituto de
Investigación en Señales, Sistemas e Inteligencia Computacional, sinc(i) - UNL - CONICET (Investigador
Adjunto desde 2025). Profesor Adjunto en la Universidad Nacional del Litoral y Universidad Austral en
cursos de aprendizaje automático, deep learning, procesamiento de imágenes y lenguaje natural, y gestión de
proyectos. Trabajo en desafíos del aprendizaje automático y la inteligencia artificial en la bioinformática, visión
computacional, y señales biomédicas.

Formación de Recursos Humanos
2025- Dirección de tesis doctoral, Bruno Breggia, sinc(i)-UNL
2025- Codirección de tesis doctoral, Guillermo Kulemayer, sinc(i)-UNL
2024- Dirección de tesis doctoral, Sofía Duarte, sinc(i)-UNL

2024-2025 Dirección de beca de iniciacion a la investigación (Cientibeca UNL), Matilde Garelik,
sinc(i)-UNL

2024-2025 Dirección de proyecto final, Alejandra Del Porto, Especialización en IA, UBA
2023- Codirección de tesis doctoral, Juan Beret, UNL
2023- Dirección de tesis doctoral, Luciano Zablocki, sinc(i)-UNL

2023-2024 Codirección de beca de iniciación a la investigación (Cientibeca UNL), Ignacio Fucks-
mann, sinc(i)-UNL

2023-2024 Dirección de proyecto final de carrera, Mariano Ramonel, Bioingeniería, Facultad de
Ingeniería - UNER

2023- Dirección de tesis de maestría, Verónica Fumero, Maestría en Ciencia de Datos, Universidad
Austral

2022-2023 Dirección de tesis de maestría, Franco Lianza, Maestría en Ciencia de Datos, Universidad
Austral

2022-2023 Dirección de proyecto final de carrera, Axel Gorostidi, II, FICH-UNL
2022-2023 Dirección de proyecto final de carrera, Estanislao Clausich, II, FICH-UNL

2022- Comisión asesora de tesis doctoral, Diana Mora Fonnegra, Universidad Nacional de Córdoba
2021-2022 Dirección de proyecto final de carrera, Francisco Sturniolo, II, FICH-UNL

Desarrollo tecnológico y servicios
2024- Desarrollo de herramientas basadas en IA para bioinformática, Cellco (stealth startup)

2022-2024 Consultoría para desarrollo de herramientas basadas en visión computacional, La
Segunda Seguros

2020 Desarrollo de métodos basados en aprendizaje profundo para segmentación y clasifi-
cación de imágenes de frutas, Convenio I+D con JIDDU Inc (California, USA)

2020-2021 Desarrollo de algoritmos inteligentes para procesamiento de señales de un holter
cardíaco, Convenio I+D con Ekosur S.A.

2019-2020 Desarrollo de métodos basados en aprendizaje profundo para procesamiento de
imágenes, Convenio I+D con JIDDU Inc (California, USA)

2019 Desarrollo de sistema para generación y lectura de marcas de agua invisibles en logos
comerciales impresos, Convenio I+D con Cartocor S.A.

2019-2020 Desarrollo de algoritmos para estimación automática de presión arterial, Convenio
I+D con Ekosur S.A.



2019 Desarrollo de algoritmos para controlar el inflado del manguito e implementación
de nuevos métodos de estimación de presión sistólica y diastólica, Convenio I+D con
Ekosur S.A.

2019 Desarrollo de un modelo de aprendizaje automático para la predicción de desnutrición
y otros trastornos del crecimiento en niños, Registro de Propiedad Intelectual DNDA 2019
37825174. Convenio I+D con Excelencia Soluciones Informáticas S.A.

Financiamiento y premios
2025 Premio Estímulo, Academia Nacional de Ciencias Exactas, Físicas y Naturales, Premio estímulo

en el área Ciencias de la Ingeniería
2025 CAID UNL, Nuevos modelos de extremo a extremo basados en aprendizaje de representaciones y

redes neuronales en grafos para datos secuenciales con aplicaciones en bioinformática, Investigador
en grupo responsable

2024 PICT, Aprendizaje de representaciones y redes en grafos para modelos de extremo a extremo en
datos secuenciales con aplicación a la predicción de estructuras en bioinformática, Investigador
en grupo responsable

2023 Premio Balseiro, Senado de la Nacion Argentina, Foro de Ciencia y Tecnología para la
Producción, Premio a las iniciativas de vinculación tecnológica, categoría investigador joven

2023 PEIC I+D, Plan de Excelencia en Investigación Científica 2022 Santa Fe, Inteligencia artificial
para caracterizar secuencias largas de ARN con importancia biotecnológica

2023 PEIC A, Plan de Excelencia en Investigación Científica 2022 Santa Fe - Programa de Actualización
del Equipamiento Científico Tecnológico, Actualización, ampliación y puesta a punto de equipos
de cómputo de altas prestaciones para investigación y desarrollo de herramientas basadas en
aprendizaje profundo con aplicaciones en salud y agricultura de precisión

2023 Competencia de datos EPIC23, 3er lugar en competencia de aprendizaje automático y
reconocimiento de emociones "Emotion physiology and experience collaboration (EPIC - ACII23)

2023 Premio CiTA 2023, Mención especial en la categoría Salud y cuidado del operario y medio
ambiente de datos, "Contando hormigas para ser sustentables"

2022 CONICET - AWS, Nuevas estrategias de aprendizaje profundo para la predicción de estruc-
turas secundarias en secuencias largas de RNA no codificantes que permitan el desarrollo de
biotecnologías de bajo impacto ambiental

2019 Premio tesis de doctorado, Sociedad Argentina de Bioingeniería, Mejor tesis de posgrado
(2do puesto)

2019 Competencia de datos MetaData, Fundación Sadosky, 1er premio en la competencia de
clasificación de imágenes de hotelería, co-organizada por la empresa Despegar

2018 PICT Joven, Subsidio de la Agencia Nacional de Promoción científica y tecnológica, Re-
conocimiento de emociones a partir de señales fisiológicas

2018 Nvidia Grant, GPU de alto rendimiento para investigación

Docencia
2027- Procesamiento del Lenguaje Natural, Profesor adjunto (concursado), Ingeniería en Inteligen-

cia Artificial, Universidad Nacional del Litoral
2022- Proyecto final, Profesor adjunto (concursado), Ingeniería en Inteligencia Artificial y Tecnicatura

Universitaria en Automatización y Robótica, Universidad Nacional del Litoral
2024-2025 Procesamiento digital de imágenes, JTP, Ingeniería en informática, Universidad Nacional

del Litoral, Contrato interino
2022- Redes neuronales, Profesor adjunto (a cargo), Maestría en Ciencia de Datos, Universidad

Austral, Contrato interino
2021-2025 Deep Learning, Profesor adjunto, Ingeniería en informática (curso de grado y posgrado),

Universidad Nacional del Litoral, Contrato interino



2023 Genomics and Bioinformatics applied to parasitology research, Dictado de clase, Facultad
de Ciencias Exactas y Naturales, UBA

2020,2021 Machine learning para bioinformatica, Profesor a cargo, A2B2C
2019,2021 Machine Learning con aplicaciones, Profesor a cargo, Ingeniería en informática, UNL

2021 Autoencoders, Profesor a cargo, curso de capacitación, YPF-Tec
2021 Introducción a la ciencia de datos, Profesor a cargo, Programa Capacitación 4.0 y Economía

del Conocimiento
2019 Capacitación para equipo de programadores en aprendizaje maquinal, Convenio entre

Folder IT S.A. y UNL, Santa Fe, Santa Fe

Otras actividades
A partir de 2025 soy vicedirector del sinc (i), donde gestiono la secretaría de vinculación tecnológica.
Participo regularmente en la evaluación de proyectos de investigación y desarrollo, tesis de grado y posgrado y
revistas científicas del área. Realizo acciones de divulgación de la ciencia en jornadas cientificas nacionales,
ferias científicas, escuelas secundarias y medios periodísticos. Participé en comités científicos (Congreso de la
Asociación Argentina de Bioinformática y Biología Computacional) y en la organización de eventos científicos
regionales (IA@Litoral 2019,2023).
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